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INTRODUCAO

Coronavirus € um RNA virus, zoonotico da ordem Nidovirales, da
familia Coronaviridae!. Esta € uma familia de virus que causam
Infeccoes respiratorias, os quais foram isolados pela primeira vez em
1937 e descritos como tal em 1965, em decorréncia do seu perfil na
microscopia parecendo uma coroa?. O novo Coronavirus (SAR-COV-
2) € um virus identificado como a causa de um surto de doenca
respiratoria detectado pela primeira vez em Wuhan, Chinas. O
numero de casos aumentou consideravelmente nos meses
subsequentes e a Organizacao Mundial da Saude (OMS) declarou
no dia 11 de marco de 2020 a pandemia de COVID-19. Os
coronavirus causam InfeccOes respiratorias e Intestinals em
humanos e animais; sendo que a mailoria das Infeccoes por
coronavirus em humanos sao causadas por especies de baixa
patogenicidade, levando ao desenvolvimento de sintomas do
resfrlado comum, no entanto, podem eventualmente levar a
InfeccOes graves em grupos de risco, 1dosos e criancas. As
mutacoes observadas sao resultantes da constante Interacao do
virus com o genoma humano devido a adaptacao continua®. Essas
mutacoes, quando selecionadas originam novas variantes que a
OMS padronizou nomear como letrar do alfabeto grego

PROBLEMA

Sera que a exposicao anterior da populacao brasileira a variante
Gama, pode ter cursado para uma evolucao diferente da variante
Delta no Brasil? Existe semelhanca moleculares entre as duas?

HIPOTESE

Acreditamos que semelhancas moleculares entre as duas variantes
do Coronavirus (Gama e Delta) possam explicar o diferente impacto
da variante no Brasil até a semana epidemiologica 37.

OBIJETIVO

Avaliar as mutacoes presentes em linhagens do Coronavirus desde
a original da China. Estabelecer relacoes entre vantagens seletivas
entre as linhagens Gama e Delta e o0 motivo do menor impacto da
Delta no Brasil do que em outros paises até a semana
epidemioldgica 37.

METODOLOGIA

Fol realizado um estudo observacional, retrospectivo de carater
transversal no qual foram analisados 0s sequenciamentos do
genoma completo do virus SARSCoV-2 no banco de dados do
National Center for Biotechnology Information (NCBI) - https://www.
ncbi.nim.nih.gov/(Figura 4). Para tanto fol utilizado o termo “sars-cov-
2seqs”’ para a pesquisa de sequenciamentos disponiveis. A sequir,
fol realizada uma correlacao entre o aumento de casos, mortes e
Internacoes a partir da deteccao da casos de novas variantes nos
paises: India, Israel, Reino Unido, Estados Unidos e Brasil, a partir
de dados da saude publicos desses paises. Foi realizado tambéem a
comparacao do impacto da variante Gama e Delta no Brasil a partir
a confirmacao do primeiro caso confirmado.
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Impacto das variantes do Sars-COV-2 no Brasil: um estudo molecular
Julia Bonilha, Clarissa Scolastici Basso

RESULTADOS E DISCUSSAO
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Figura 1. Sitio de mutades das variantes do Sars-Cov-2. FONTE:
NCBI
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Figura 2. Aumento exponencial dos casos da variante Delta
apos primeira confirmacao. Fonte: OMS

Casos novos de COVID-19 por Semana Epidemiolégica de
notificacao
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Figura 3. Mortes e casos de COVID - BRASIL Fonte:
Ministério da Saude

CONCLUSAO

A partir dos nossos estudos podemos concluir que:

- As analises moleculares de mutacoes das variantes do Sars-Cov-
2 sugerem que as mutacoes entre as variantes podem ter relacao
com a selecao natural convergente;

- A anterior exposicao da populacao brasileira a variante Gama
pode ter reduzido o impacto do numero de casos da variante Delta
NO NOosso pais. Entre os motivos para essa observacao estao a
semelhanca genética entre as variantes, uma possivel selecao
natural convergente, maior Imunidade pela variante Gama e
fatores ambientais.
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